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Safkan kopek ve kedi irklarinin standartlari secici yetistirme yoluyla zaman icinde gelismistir.
Bu standartlar, fiziksel, davranissal veya calisma standartlari olabilir. Standartlar genellikle
tirin baslangicinda organize edilmemis ve yazilmamis, ancak daha sonra bir Irk
organizasyonunda yazilmistir. Yazili standartlar genellikle zamanla gtincellenir. Bunun nedeni
bazen irki acikliga kavusturmak ve bazen de degisime uyum saglamaktir. Irk standartlarindaki
degisiklikler, gecmiste nasil yetistirildigine veya gelecekte neyin yetistirilebileceginle bagl
olarak hedefleri degistirebilir.

Bir irkin baslangicindaki soy katiigu, bilinmeyen atalara sahip bireylerle ya da yalnizca tiriin
uyumlu veya calisma standardina uyan bireylerle karistirilabilir. Bunlar cinsin temel stogudur.

Bazi irklar, belirli bir fenotip (davranissal) 6zellige sahip olan kiiclik bireyler Gizerinde akraba
evliligi yoluyla olusur. Orijinal irk kayitlari kesfedildiginden beri, zararli olusumlarin veya
istenmeyen Ozelliklerin ortaya cikmasi nedeniyle irk olusumu sirasindaki birden fazla aile soy
hatti kullanilmaz. Sadece istenen 0Ozellikleri Greten ve bir irkin ana kurucu atalarindan gelen
ciftlesme ve Gireme, kusaklar boyuncailerleyen cizgilerdir.

Bazi irklar ise diger yerlesik irklarin bireylerinin melezlenmesiyle olusur. Bu bireyler, orijinal
Islah ve tasfiye slirecinden gecmis olan yerlesik irklarin tyeleri olacaktir. Bu yeni irklar tipik bir
genisleme siirecinden gecerler.

Irklarin soyagaci kayitlari, formasyondan sonra, cinsin artan ortalama akraba katsayilari ile
iliskili 6nemli bir popililasyon genislemesinden gececegini gostermektedir. Birman kedi irki ve
Cavalier King Charles Spaniel irklari 6rnek olarak gosterilmektedir.

Akraba katsayilari bireylerin ebeveynlerinin genetik iliskilerini gostermektedir. Irk
populasyonlarinin ortalama akrabalik katsayilari, irkin evrimindeki egilimleri gostermektedir.
Katsayilara iki farkli yoldan bakabilirsiniz; Tium nesillere ait toplam ortalama akraba katsayisi
veya belirli sayida nesile dayanan ortalama akrabalik katsayisi. Gen havuzuna alakasiz bir
stoktan giris yapilmadigi suirece, nesil ortalama akraba katsayisi toplami sadece zaman icinde
artabilir. Ureme ciftlerinin ortalama benzerliginin bir 6nceki nesle gére daha az oldugu
genisleyen bir popllasyonda, nesilden nesile hesaplanan 10 nesil ortalama akrabalik katsayisi
azalacaktir. Ortalama 10 nesil akraba katsayilarini arttiran en 6énemli faktor, POPULER SIRE
SENDROMUDUR. Irk gen havuzu, populer bir hat cevresinde, diger kaliteli erkek cizgilerin
genetik etkisinin yok olmasiile sonuclanir.



Kopek irklarinin kromozomal yapisinin molekiiler genetik calismalari, buyuk haplotip bloklari
(kromozomlarin 6zdes boliimleri) ve cins gelisimi sirasinda akrabaligin ve temizlemenin
sonuclarini temsil eden baglanti dengesizligini (LD) gostermektedir (vonHoldt BM, vd ., Genome
Res.2011;21:1294-1305). Képek irklari arastirmalari, genetik ¢esitliliginin ortalama% 35'inin
irk olusumu yoluyla kaybettigini tahmin etmektedir (Gray MM, et al . Genetics . 2009; 181:
1493-1505).

Kurt populasyonlarinin molekiler genetik calismalari, irk olusumunu yansitir. Fin Gri Kurtlari
Uzerine yapilan bir arastirma, Rus kurtlari ile erken dénemlerde go¢ nedeniyle karismalarinin,
onemli bir genetik cesitliligi ortaya cikardigi anlasilmistir. Daha sonra ortalama akraba
katsayilari, azalan heterozigotluk ve aile soylari sayisindaki artisla, etkili ireme populasyonu
buyukligu ile cakisan 6nemli bir popuilasyon genislemesinden gecmistir Jansson E, et al . Mol
Ecol.2012;21:5178).-5193).

Kedilerin ve kopeklerin modern irklari, yukarida bahsedilen genetik secimden gecmistir. Ureme
populasyonlarini ve gen havuzlarini genisletmek icin cesitli asamalardadirlar. Bazi irklarin
kicuk ancak etkili poplilasyon boyutlari ve yiiksek homozigotlugu olabilir. Bununla birlikte,
eger yavrulari genellikle saghkliysa, populasyonlari blylyebilir ve genisleyebilir. Onlar,daha
kalabalik irklarin gelisimlerine gore irk gelisimi asamalarindadir.

Nufus artisi, irk gelisimi ve bakiminin 6nemli bir yonudir. Bireylerin 6nceki nesillerden daha az
iliskili olan birbirini takip eden ciftlesmesine izin verir. Yeni "aile cizgileri" ve cinsellik
cesitliliginin yaratilmasina izin verir. Nufus sinirlamasi, Ureme hatlarinin ve genetik cesitliligin
kaybi nedeniyle lireme bakimina zararhdir. Yeterli sayida yetistirici ve ciftlesmenin saglanmasi
canlilik ve hayatta kalma icin 6nemlidir.

Irk yapilanmasinin bir sonucu olarak, kdopek ve kedi irklarinin yiksek homozigotlugu vardir. Bu
iIrk olusumu dogasidir. Homojigosite tek basina, yiuksek genetik ylikte zararh resesif genler
tasimadikca irklara zarar vermez. Bazi irklarda azalmis yavru sayisi, artan neonatal mortalite
veya akraba katsayilarinda artis ile daha kisa ortalama yasam sireleri ortaya cikabilir. Bu
"akraba depresyonu" etkileri, spesifik hastaliga neden olan spesifik zararli genlerin homozigot
ifadesine baglidir. Bu genlere ve fenotiplere karsi dogrudan secim, irk sagligini iyilestirmek icin
gereklidir. Eger irk bireyleri daha genc oliyorsa, bu bireylerde spesifik hastaliklar ortaya
cikiyorsa, irk dogurganlik ile ilgili sorunlar gosteriyorsa, bu sorunlara yonelik radikal secimler
yapmak gerekir.

Kopek ve kedi yetistiriciliginin bazi savunuculari, en az ilgili bireyleri birbiriyle kaynastiran
organize tasnifcilik programlari cagrisi yaparlar. Bunlar, nadir ve nesli tikenmekte olan tirler
icin formile edilen tur “sagkalim” planlarini (SSP) yansitmaktadir. Bu cabanin sonucu,
randomize bir popiilasyon liretecek ve gen dagilimina gore heterozigotluk olarak irk ici artislar
saglayacaktir. Ancak bunun zararli genlerin sikligi Gzerinde hicbir etkisi olmayacaktir. Gen



havuzunda zaten dagilmis olan irkla iliskili genetik bozukluklara yonelik genler, etkilenen
bireylerle rastgele bir sekilde tUretmeye devam edecektir. Bu tur bir 1slah plani da kendini
sinirlayicidir, clinki bireyler arasindaki genetik farkliliklari ortadan kaldirdiginizda, bu tiirlerin
birbirinden ayrilmalari gittikce zorlasmaktadir. Saglikli ve cesitli bir cins gen havuzu, farkli
soylu ailelerin yani sira bircok dis kiimeye sahip olmahdir.

Linebreeding ve outbreeding genetik araclarini belirli amaclar icin kullanilmahdir. Yetistiriciler,
her bir ciftlesme ile farkli tGreme araclarini kullanabilirler. Bunlar, gereksinimlerine gore
populasyondaki ortalamadan daha yakindir (linebreeding) veya daha uzaktir (outbreeding).
Linebreeding spesifik atalarin genlerini yogunlastirir. Outbreeding, esde bulunmayan genleri
getirir. Yetistiriciler her biri birbirinden biraz farkli olan eslesmeler yaptiginda (bazen
linebreeding, kimi zaman outbreeding, bir baska cizgide bir miktar linebreeding, vs.) irk
populasyonunu korurlar.

Bir populasyondaki zararli genlerin sikligini azaltmanin tek yolu (uygun genlerin sikligini
arttirmak), genetik test ve fenotipik degerlendirme yoluyla dogrudan secimdir. Secim yoluyla
genetik iyilesme orani ve derecesi, cins icindeki bireyler arasindaki varyasyon miktariyla dogru
orantilidir. Nifusun icinden bir popilasyonu surekli kullanmak, genetik iyilesme icin “selektif
basincl” uygulamayetenegini azaltir. “Secici baski”, birbirinden farkli olan bireyleri gerektirir.

Bazi calismalar, irklarda bulunan homozigotluga isaret eder ve kicuk frekans allellerini ve
haplotipleri arttirmak icin seleksiyon cagrisi yapar. Molekiler genetik araclari bunlari
belirleyebilir ancak cogu durumda frekanslarini artirmadaki fenotipik etkiler bilinmemektedir.
Kaliteye yonelik ve istenmeyen Ozelliklere karsi yapilan genetik secimin, fenotip sikhgini
azaltugr olasidir. Onlan etkilerini bilmeden koru koriine secmek, seleksiyona dayali irk
gelisimini 6nemli 6lclide tersine cevirebilir.

Irklar, dogurganligin 6nemli 6lcide azalmasina ya da cok yiksek bir genetik hastalik
potansiyeline sahip olabilirler. Asiri durumlarda, bir “sagkalim” SSP tipi plan gerektirebilir,
calisma kitabini ithalata acabilir veya diger ilgili irklara melezlestirebilir. Ancak, cogu Irklar
kendilerini bu kadar zorlu kosullarda bulamazlar ve sadece gen havuzlarini ve genetik
saghklariniiyilestirmek icin uygun secimi gerektirirler.

Cins evrimive sagligiile ilgili asagidaki sonuclar ¢ikarilabilir:

« Akrabaliligin etkileri (homozigotluk, buytk haplotip bloklari ve artan baglanma dengesizligi)
cins olusumunun dogal bir sonucudur.

« Saglikliirk gen havuzlari genisleyen veya buyuk istikrarl poplilasyon gerektirir.

« Irkinsaghgi, duzenlisaglk durumu ve lireme arastirmalarina dayanarak élctulmelidir.

« lIrk karakteristikleriicin genetik secimde hastaliga bagli fenotiplerden kacinmahdir.

Yetistiriciler, irkin genetik cesitliligin sinirlandiriimasinda en 6nemli faktor olan ayni bireylerin
“asir kullanimindan” kacinmalidir.



