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Jerold M Bell DVM

(Bu makale Jerold M Bell DVM'in izniyle Ilker Unlu tarafindan ¢cevrilmistir.)

HEPSI GENLERDE

KoOpek yetistiricileri olarak bir ¢iftlesmeyi planladigimiz her seferinde aslinda
genetik  bir “deneye” girismis oluruz. Segilen ciftlestirme tiirii amaglarimizla
ortismelidir. Bazi yetistiriciler i¢in, o ciftlesme sonucu yavrularda goriilecek
ozellikler zar atmak gibidir. Digerleri i¢in ise belirli 6zellikleri ortaya ¢ikarmak
dikkatli bir calisma ve planlama basta olmak iizere sanstan daha fazlasini
gerektirir.  Yetistiriciler olarak, istedigimiz kopekleri iliretmek icin elimizdeki
damizliklarin  genlerini nasil bi¢imlendirebilecegimizi bilmek zorundayiz.
Oncelikle kopekleri bir tir olarak, daha sonra da onlar1 genetik bireyler olarak

anlamamiz gerekmektedir.

Canis familiaris, tir olarak, tum evcil kdpek irklarini igerir. Sivava ve St Bernard
arasinda c¢ok az benzerlik oldugunu ya da var olan irklarin birbirlerinden ayri
varliklar olarak kabul edildigini iddia etsek de genetik olarak hepsi ayni tiirdiir.
Bir irk i¢inde ciftlestirilen kopekler birbiriyle hi¢ akraba olmayan bireyler arasinda
da yapilabilecegi s6ylense de duruma biitiin bir genetik resim olarak bakilmali yani
o ciftlesmenin aslinda genetik olarak izole edilmis birbiriyle yakindan akraba bir
popiilasyon iginde gergeklestigi goriilmelidir. Her 1rk, kiigiik bir grup kurucu kopek
atanin yavas yavas ve uzun siirelerde ya da daha kiiciik bir popiilasyonun yogun bir
sekilde birbiriyle ciftlesmesinden ortaya cikmistir. Bu siireg, irkin 6zelliklerini

belirlemis ve dogan kdpekleri bir 6rnek hale getirmistir.

Uretim programmizi degerlendirirken istediginiz &zelliklerin pek ¢ogu tek bir
nesilde diizeltilemez ya da degistirilemez. Kopeginizin atalar1 tarafindan bir
sonraki nesle ozelliklerini ne oranda gegirdiklerini konusunda ne kadar ¢ok bilgiye



sahip olursaniz iiretim araglarinizi 6nem sirasina o kadar iyi koyabilirsiniz. Tek bir
kopegi ortaya c¢ikarmak i¢in onbinlerce gen etkilesime girer. Tiim bu genler anne
ve babadan ciftler halinde kalitima katilir. Her bir genin bir ¢ifti anneden diger Gifti
de babadan gelir. Yavruya anne ve babasindan gegen genlerin ¢ifti birbiriyle
ayniysa bu gen ¢iftine homozigot; farklilarsa heterozigot adi verilir. Neyseki, bir
kopegi kedi degil de kdpek yapan gen ciftleri her zaman homozigottur. Benzer bir
sekilde, belirli bir irkin her zaman birbirine benzer yavru vermesinin nedeni gen
ciftlerinin yine homozigot olmasidir. Bundan dolayi, bir irka kendine has irk
standardin1 veren homozigot degismeyen gen ciftleri her wrkta mevcuttur. Rengi,
boyutlar1 ve agilar1 kontrol eden degisken gen ciftleri ise irk i¢indeki varyasyonlari

olusturur.

SECEREYE GORE URETIM

Outbreeding, 1rk ortalamasina bakildiginda daha az akraba iki kopegin
ciftlestirilmesi anlamina gelir. Bu daha ¢ok heterozigosite (farkli gen c¢iftlerine
sahip olmak) ve farkli atalardan gelen ve akraba olmayan gen giftlerini eslemek
suretiyle her bir kdpekte gen farklilig1 yaratir. Outbreeding ayrica ¢ekinik genlerin
ortaya ¢ikmasii engelledigi gibi varliklarmi “tagiyict” konumda tutarak ortaya
cikamayacaklar bir diizeyde tutar.

Cogu akrabalig1 olmayan iiretimden dogan batinda bu daha fazla varyasyona neden
olur. Eger anne ve baba birbirinden ¢ok farkliysa heterozigosi adeta bir biitlinliik
yaratabilir ki bu istisnai bir durumdur. Bu genellikle yanlislikla iki 1k ¢iflestiginde
gergeklesir. Ortaya ¢ikan batin bir 6rnek olabilir; ancak anne ve babanin farkli olan
ozelliklerinin ortak karsimimi sergilerler. Bu tiir batinlar fenotipik (dis goriiniis)
olarak tutarli goriinseler de farkli genlerin karisimi nedeniyle nadiren aymi
goruntide yavru verirler.

Outbreeding ( akrabaligi olmayan kopeklerin ciftlestirilmesi) yapmanin bir nedeni
damizliklarinizin sahip olmadig 6zellikleri yeni iiretiminizde gérmektir. Anne ve
baba genetik olarak farkli olsalar da kopeginizin hatalarmi diizeltecek ama
fenotipik olarak kopeginizin giizel yanlarmmi da tamamlayacak bir es se¢meniz
gereKir.
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Ailedisi Ciftlesme Ornegi

Akrabalig1 olmayan bir kopekle ciftlestirildiginde miikemmel kalite yavrular almak
sik rastlanan bir durumdur. Genetik ¢esitliligin bollugu biitiin istenen 6zellikleri bir
bireyde toplayabilir. Pek ¢ok sampiyonlar sampiyonu kopek bu sekilde tiretilmistir.
Sonug olarak, yine de, diisiik aile i¢i ¢iftlesme katsayisina sahip olduklarindan bu
iyi Ozelliklerini yavrularina gecirme yeteneginden yoksun olabilirler. Aile dist
ciftlemeden sonra yetistiriciler, homozigositeyi (genetik benzerligi) arttirmak ve
yeni elde edilmis 6zellikleri saglamlastirmak i¢in tekrar eski damizliklariyla tiretim

gergeklestirmek isteyebilirler.

Linebreeding (ayn1 soy hatt1 Uzeri Uretim), secerede birden fazla kere goriinmeleri
araciliiyla belirli bir atanin ya da atalarin genlerini bir arada tutmay1 hedefler. Ata
kopek, birden fazla yavrunun seceresinde goriinmelidir. Eger ata kopek hep ayni
yavrunun ge¢misinde goriinyorsa, atanin kendisinin degil yavruya gecen genlerinin
sadece % 50’sini tizerinde linebreeding yapiyorsunuz demektir.

Ayni hat ilizerinden iretimi yapilmis atalarin hem annenin hem de babanin
seceresinde goriinmesinde fayda vardir. Bu sekilde genlerinin yavrularda eslesme
thtimali daha yiiksek olacaktir. Ortak atalardan gelen genler, alakasiz kopeklerden
gelen genlerle eslestikleri durumlarla karsilastirildiklarinda ki bu etkilerini
maskeleyecek ya da degisitirecektir, birbirleriyle eslestiklerinde kendilerini ifade

etme sanslar1 daha da artar.
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. Siki Bir Aileigi Ciftlesme Ornegi: Biiyiikbabanin dért kez kullanimi

Ayni1 hat {izerinden iiretim olagan istii kalitede yavrular iiretmenizi saglayabilir;
ancak o Ozellikler ayn1 hatta ait ata kopeklerde mevcut degilse bir sonraki nesile
taginmayacaktir. Bundan dolay1, damizlik olarak kullanilacak eslerin se¢imi 6nemli
olsa da genetik amaglariniz1 gergeklestirmek igin elde edilen batindan hangi
yavrularin secilecegi de ayrica onemlidir. Bu olmadan, ayni hat iizerindeki ata

kopeklerin genlerinin etkisini konsantre etkisini azaltiyorsunuz demektir.

Ayni hat tizerinde liretim yaparak bir kopegin homozigositesini (gen benzerligini)
arttirmak uzak akraba atasi yaratmaz. Eger bir ata kopek uzak akraba ¢iftlesmesiyle
elde edildiyse ve dogal olarak heterozigot (Aa) ise homozigositeyi arttirmak daha
cok AA ve aa ortaya ¢ikaracaktir. Uzak akraba ciftlesmesi ile elde edilecek bir ata
kopek elde etmek icin ata kopegin anne ve babasinin goriiniimii ve seceresini taklit
edecek bir ¢iftlesme gereklidir.

Inbreeding (aile igi liretim) homozigositeyi (benzer gen ¢ift sayisini) gozle goriiliir
bir sekilde artirir. Bu nedenle de, batinlarda birbirine benzerlik goralur. Aile ici
iiretim faydali oldugu kadar zararli genlerin de ortaya ¢ikisini kolaylastirir. Eger
cekinik bir gen (a) populasyonda nadir bulunuyorsa, nerdeyse her zaman dominant
bir gen (A) tarafindan baskilanacaktir. Aile ici liretim araciliiyla, nadir bir ¢ekinik
gen (a) hem anne hem de baba tarafindan ortak bir heterozigot ata (Aa) araciligiyla



aktarilip homozigot bir cekinik (aa) yavru ortaya cikarabilir. Aile ici ¢iftlesme
sadece kendi basina istenmeyen bir gen yaratmaz. O en basit haliyle heterozigot

durumda mevcut olanlarin ortaya ¢ikmasina yardime1 olur.
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Aileici Ciftlesme Ornegi: Kardesler Arasi Ciftlesme

Aile ici ciftlesme, kalca displazisi ve kongenital kalp anomalisi gibi birden fazla
gen tarafindan kontrol edilen hastaliklarin ortaya ¢ikma egilimini arttirir. Ortak
atalarda ayni aile/hat lizerinden iiretimin neler ortaya ¢ikardigina dair 6n bilginiz
yoksa aile i¢i ¢iftlesme, dogacak yavrulart biiyiikk oranda genetik hastalik riskine
maruz birakacaktir. Aragtirmalar aile i¢i ¢iftlesme depresyonunun ya da aile igi
ciftlesme araciligiyla azalan saglhk ve hayatta kalabilirligin, mevcut cekinik
genlerin miktariyla dogrudan baglantili oldugunu gdstermektedir. Bazi aile hatlari

aile i¢i cifitlesmeye dayanirken bazilari dayanamamaktadir.

SECERE ANALIZ]

Genetikgcilerin ve yetistiricilerin aile i¢i ¢iftlesme tanimlar1 farklilik gosterir. Bir
genetikci, “aile igi ¢iftlesmeyi” secerede anne ya da baba tarafindan her hangi bir
ortak ata tiretimde her kullanilidiginda yiikselis gosteren Olgiilebilir bir rakam
olarak gorir. Bir yetistirici ise “aile i¢i ¢iftlesmeyi” babanin kiziyla abinin kiz



kardesiyle ciftlesmesi olarak goriir. Ortak bir ata, sekizinci nesilde bile olsa,

seceredeki aile i¢i ciftlesme Ol¢iilebilir miktarinda artisa neden olacaktir.

Aile I¢i Ciftlesme Katsayis1 (ya da Wright Katsayisi), ortak atalarm kalitim
sonucu homozigot olan tiim gen ciftlerinin yiizde ortalamasidir. Bu ayrica ayni
atalardan gelen kalittim nedeniyle herhangi bir tek gen c¢iftinin homozigot olma
ortalama ihtimalini de temsil eder. Her hangi bir ciftlesmenin irk bazinda akraba
olmayan ya da aile i¢i bir ¢iftlesme olup olmadigini belirlemek i¢in, 1irkin ortalama
aile i¢1 katsayisini bilmeniz gerekir. Bir irkin ortalama aile i¢i ¢iftlesme katsayisi,
irkin poptlerligine ve {iretimde kullanilan popiilasyonun yasina bagli olarak
degisecektir. 10 nesillik bir secerede %14 aile i¢i ¢iftlesme katsayisi olan bir
ciftlesme, Labrador Retriever i¢in ( disiik aile i¢i ¢iftlesme katsayili populer bir
irk) ortalama bir aile i¢i ciftlesme olarak goriilecekken ayni yiizde Irlanda Su
Spanyeli i¢in (yiiksek aile i¢i ¢iftlesme katsayili nadir bir irk) akraba olmayan hat

dis1 giftlesme olarak goriilecektir.

Bir secerenin hesaplanmis aile i¢i ¢iftlesme katsayisinin dogru olmasi i¢in bir kag
nesile dayandirilmast gerekir. Besinci ve daha sonraki nesillerde gerceklesen aile
ici ¢iftlesmenin secerede temsil edilen yavrularin genetik yapisinda gozle goriiliir
etkisi vardir. Kopek irklar1 iizerinde yapilan arastirmalarda, dorde karst sekiz
nesillik secerelere bagl olarak aile i¢i ¢iftlesme katsayisindaki fark, biiyiik ol¢tide
degisiklik gostermistir. Secerede 30 noktada 28 yeni ata kdpek igeren dort nesil
secere, daha diistik bir aile i¢i ¢iftlesme katsayisi yaratirken 510 olas1 noktadan 212
yeni ata kopek igeren ayni secerenin sekiz nesli gozle gorilir bir aile ici
ciftlesmeye sahiptir. Birkag nesilde aile hatti digindan gelen genlerin karigimi gibi
gortnen, daha geriye donik nesiller dahil oldugunda etkili ata kopeklerden gelen

ayni1 hat tizerinden gelen genlerin konsantrasyonu olarak kendini gostermektedir.

Katsay1 hesaplama siireci burda anlatilmayacak kadar karmasiktir. Bu makalenin
sonunda Kkatsayilarin bilgisayarda nasil hesaplanacagmma dair bir kac kitap
listelenmistir.  Bazt  kopek  seceresi  programlart  ayrica  katsayilari
hesaplayabilmektedir. Bu makaledeki analizler RCI Software’in CompuPed’i
kullanilarak hesaplanmistir.



[ Not: CompuPed, diger mevcut bilgisayar programlarindan ¢ok daha hizli ve

etkili katsayilar1 hesaplamaktadir. ]

“Laurel Hill Braxfield Bilye” nin Seceresi

(Dr. Jerold ve Mrs. Candice Bell ‘in sahip oldugu ve Mary Poos ve

Bedford un birlikte tirettigi kisirlastiritlmis bir Gordon Setter.)
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Bu kavramlardan bazilarmi goziiniizin Ontine getirmek icin lutfen yukardaki

secereye bakin. Ayni soydan iiretilmis ata kopekler, dagilimi gostermek igin,

secerede renkli yazilmistir. Biiyiikbaba, CH Loch Adair Foxfire, ve biylkanne,
CH Loch Adair Firefly WD, ayni1 batindan kardes olduklarindan bu, durumu birinci
kuzen ciftlesmesi yapmaktadir. Ilk kuzen icin aile ici ciftlesme katsayisi, orta

derece aile i¢i ¢iftlesme sayilan % 6.25°dir. Farkli tipte ¢iftlesmelere dayali olarak

aile ici ciftlesme katsayilarinin listesi agagidaki tabloda verilmistir.

Ornek Ciftlesmeler i¢in Katsayilar

Ciftlesme Tipi Aileigi giftlesme | Listelenmis ata kopeklerin kan ytlizdeleri
Katsayisi
Anne-baba x yavru % 25 Anne - baba % 75
Kardes x kardes %25 Ortak biyik anne- %50
baba
Baba x torun %12.50 Baba % 62.5
Uvey kardesler %12.50 Ortak buyiik anne- % 50
baba
Amca x yegen %12.50 Ortak buyuk anne- % 37.5
baba
[k kuzenler % 6.25 Ortak biyuk % 25
blyik anne-baba




Bilye’nin secersinde, dort nesle dayanan aile i¢i ¢iftlesme katsayis1 % 7.81°dir. Bu,
sadece ilk kuzen ¢iftlesmesine dayali tahminden biiyiik bir farklilik
gostermemektedir. Artan nesil sayisina bagli olarak aile ici ciftlesme katsayilari
asagidaki gibidir.: bes nesil, %13.34; alt1 nesil, %18.19; yedi nesil, %22.78; sekiz
nesil, %24.01; on nesil, %28.63 ve oniki nesil, %30.81. %30.81 aile i¢i ¢iftlesme
katsayis1 anne-babanin yavrusuyla ciftlestirildigi iiretimde bulacaginizdan (%25)
cok daha fazladir. Gordiigiiniiz gibi ge¢mis aile i¢i ciftlesmelerinin toplam aile i¢i

ciftlesme katsayisinda, ilk kuzen ¢iftlesmelerine gére cok daha biiytik etkisi vardir.

Bir seceredeki aile i¢i ¢iftlesme derecesini bilmenizin, kimin genlerinin daha etkili
oldugunu bilmeden size fazla bir yarar1 olmayacaktir. Yiizde kan katsayisi, ata bir
kopek ile secerede temsil edilen bir kopegin yakinligimi hesaplar. Bu da ortak bir
atadan aktarilan genlerin olas1 yilizdesini hesaplar. Bir anne ya da baba genlerinin
ortalama %50’sini, biyik anne ya da baba %25’ini ve biyuk blyik anne ya da
bana ise % 12.5’unu yavrulara gecirdigini biliyoruz. Bu ata kdpekler secerede her
goriindiigiinde gegirdikleri genlerin yiizdesi toplama eklenebilir ve “kan ylizdesi”
hesaplanabilir.

Pek cok irkta, etkili bir kdpek sonraki nesillere kadar ortaya ¢ikmaz, ancak
ciktiginda da pek ¢ok kere tiretimde kullanildigindan seceredeki genlerin biiyiik bir
kismina katkida bulunur. Bu, verimli diyecegimiz damizlik kdpeklere ya da kiiciik
bir baslangi¢ popiilasyona sahip olan kopek irklarinda sik goriiliir. Bilye’nin 25
nesillik seceresine gore, 20 milyon kereden fazla goriinen sadece 852 yeni ata
kopek vardir.

Laurel Hill Braxfield Bilye'nin Secere Analizi
(25 nesile gore hesaplanmis)

Ayni soy

Uzerinden 1. Neslin Secerede
uretimis ata | Kan Secerede gorulme
kopekler Yuzdesi gorinmesi | sayisl
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Windy Hill 13.82% 66
Afternod Fidemac 13.67% 7
CH Page’s

MacDonegal Il 13.43% 56




Afternod Hedera 13.38% 7 56

CH Downside Bonnie

of Serlway 12.90% 10 708
Peter of Crombie 12.76% 11 3,887
“Great-Grand-

Parents” 12.50% 3 1

CH Afternod Amber 12.50% 5 5

Ben of Crombie 11.83% 11 7,584
Stylish William 11.18% 13 23,764
Stylish Billie 11.08% 14 70,542
Stylish Ranger 10.80% 15 297,331
CH Afternod Kate 10.74% 6 17
Heather Grouse 10.61% 16 1,129,656
Afternod Hedemac 10.45% 7 28

Yukaridaki analiz, Bilye’nin seceresindeki ayni soydan gelen ata kopeklerin atasal
dagilimimi gostermeketdir. Renkli yazilmis kopekler bes nesil secerede goriinen
kdpekleri temsil etmektedir. CH Afternod Drambuie, gen katkisi olarak en yiiksek
ayni soydan iiretilmis ata kopek ylizdesine sahiptir. Altinci ve sekizinci nesillerde
33 kere ismi gecmektedir. Altinci nesilde birkez goriinmesi secereye gen acisindan
% 1.56 katki saglamaktadir. Bilye’nin genlerine toplam katkis1 % 33.2’dur ki anne
ve babasindan hemen sonra gelmektedir. Bundan dolayi, bu secerede, en etkili ata
kopek bes nesil secerede goriinmemektedir bile. Annesi, CH Afternod Sue, yedinci
ve onuncu nesillerde 61 kere gérinmektedir ve blyuk anne veya babadan ¢ok daha
fazla gen katkis1 yapmaktadir.

Gordon Setter’i olusturan baslangic kopekleri bugiiniin  kopeklerin - genetik
yapisinda biiyiik rol oynamaktadir. Heather Grouse onaltinct ve yirmibesinci

nesiller arasinda bir milyon kez goriinmekte ve bunu yirmibesinci nesilde ikiye



katlamaktadir. Bilye’nin seceresine % 10’dan fazla gen katkisinda bulunmaktadir.
Bu ornek gostermektedir ki secerenin derinligi bir kopegin genetik yapisini
degerlendirmede biiyiik rol oynamaktadir. Heather Grouse ya da diger baslangic
kopeklerin tasidigi cekinik zararli genler irkta bugiin yaygin olarak bulunuyor

olmalidir.

DIS GORUNUSE GORE URETMEK

Pek ¢ok yetistirici ¢iftlesmelerini damizliklarinin birbirine yakinliklarina bakarak
degil sadece dis goriinlimlerine gOre planlamaktadir. Buna smiflandirict tiretim
(damizliklarin birbirine uygun tiretim) denmektedir. Yetistiriciler, damizliklarinda
eksik olan Ozellikleri kazanmak ya da bazi hatali ozellikleri diizeltmek
istediklerinde, olumlu smiflandirict giftlesme (benzere benzer) ya da olumsuz

siiflandirici giftlesme ( benzerle benzemeyen) teknigini kullanirlar.

Bazi1 bireyler istenen 6zellikleri paylasabilirler; ancak onlar1 farkli sekillerde bir
sonraki nesle gecirirler. Bu ozellikle kulaklarin konumu, dislerin kapanisi, st
kolun uzunlugu gibi birden fazla genin kontrol ettigi durumlar i¢in gegerlidir. Dis
goriiniisleri benzer; ancak genetik yapilari farkli olan iki kopegi ¢iftlestirmek bu
Ozellikleri yavrulara gegirecekleri garantisini vermez. Tam aksi olarak, ayni
secereye sahip her kopek birbirine benzemedigi gibi benzer yavrular da
vermeyecektir.

Uretim sadece secereye ya da dis goriiniise bakarak planlanmamalidir. Uretimler
kopeklerin dis goriliniisleri ve atalarinin seceresine dayanmalidir. Eger sirt ¢izgisi
gibi bir 6zelligi sabitlemek istiyorsaniz, bu 6zellik anne ve babanin yani sira iki
akrabaligi olan kopegin aynm1 soy izerinden iretilmis atalarinda
gozlemleyebileceginiz bir oOzellik olmalidir. Boylece bu 0Ozellikleri iirettiginiz

yavrularda gorebileceginiz konusunda kendinize daha ¢ok giivenebilirsiniz.

GENETIK CESITLILIK

Bazi1 irk dernekleri, irkin genetik ¢esitliligini arttirmak igin, ayni1 soy iizerinden ya

da yakm aile ¢iftlesmelerinin 6niine gegecek prensipler benimserler. Bu gercgekei



bir yaklasim degildir. Aile i¢i ya da aym soy i¢inde ¢iftlesme bir irkin gen
havuzundan genlerin kaybolmasina neden olmaz. Buna elde edilen yavrularin
kullanilma siklig1 ya da hi¢ kullanilmayislar1 sonucu yapilan seleksiyon yol agar.
Eger baz1 yetistiriciler hoslarina giden belirli kdpeklerin soy hatt1 {izerinden iiretim
yaparken bir diger yetistirici baska bir soy hatti tizerinde bunu gerceklestirise irkin
genis genetik ¢esitliligi korunmus olur.

4 yavrulu teorik bir ciftlesmede elimizde dort gen cifti var diyelim. Baba kendi gen
ciftlerinin %50’sinde homozigotken anne kendi gen ciftlerinde % 75 oraninda
homozigot olsun. Bu noktada annenin babaya gore daha fazla aile i¢i ¢iftlesmeye
sahip oldugunu sdyleyebiliriz.

Populasyon genetiginin temel prensibine dayanarak gen frekanslari ebeveyne ait
nesilden yavrulara degisim gostermez. Bu, ebeveynlerin homozigot ya da
heterozigot ya da ciftlesmenin aile disi, i¢ci ya da ayni soy hatti lizerinden olup
olmasina bakmaksizin gergeklesecektir. Genetik tekrar kiimelenmenin dogasi
boyledir.

Anne

TN <

Munn o
C D
AR R

'Dért Yavrulu Teorik Bir (jiftlésme fﬂneéi

Ik gen c¢iftinde (koyu yesil) gen cesitliligi eksikligi var. Bu nedenle sadece tek bir
gen kombinasyonu ortaya c¢ikabilir: homozigot koyu yesil. Baba Uclincli gen



ciftinde homozigot acik yesil ve anne homozigot mavi oldugundan tiim yavrular
ticlincii gen ¢iftinde heterozigot olacaktir. Mavi ve acik yesil genlerin baskin ya da
cekinik dogasina bagli olarak tiim yavrular heterozigositenin birbirine benzerligi

nedeniyle bu 6zellik agisindan ayni goriineceklerdir.

Eger D yavrusu verimli bir damizlik olarak sik kullanilir ve digerleri o kadar sik
kullanilmazlarsa irktaki gen frekansi degisecektir. D kopegi ikinci ciftte portakal
rengi ve dordiincii ¢iftte mor gene sahip olmadigindan bu genlerin frekanslari irk
icinde azalacaktir. Kirmiz1 ve pembe renklerin yiiksek frekanslari onlarin yerini
alacaktir. Bu gen havuzunda dolayisiyla gen havuzundaki cesitlilikte degisiklige
neden olacaktir. Tabii ki kopekler dort gen ciftinden fazlasna sahiptir ve D
kopeginin digerlerine gore ¢ok daha fazla kullanilmasi binlerce genin frekansini
etkileyecektir. Bu genlerin frekanslarmin degismesine neden olan ¢iftlestirme
sekilleri degil (D kopeginin digerlerini golgede birakacak sekilde sik damizlik

olarak kullanilmas1) seleksiyondur.

Yetistiriciler, yeni bir genetik daralmaya neden olmamak igin, tim yetistirici
soylarindan en iyileri se¢melidir. Yetistiriclerde epileptik olmayan, mikemmel
kalga rontgenine sahip ya da yarismalarda en ¢ok kazanan erkekleri damizlik
yapma egilimi vardir. Irkin popiilaritesi ne kadar olursa olsun, herkes ayni kdpegi
damizlik olarak kullanirsa ( populer damzlik sendromu) gen havuzu o kopegin
yonine kayacak ve genetik cesitlilikte kayiplar yasanacaktir. Sadece tek bir
kopegin ¢ok fazla damizlik olarak kullanilmasi gen havuzuna zararli g¢ekinik
olanlar da dahil onun genlerinin biiyiik miktarda katilimi oluyor anlamina gelir.
Bu, ilk baslarda kullanilan kopeklerin etkileri araciligiyla irkla alakali genetik

hastaliklarin 1rkin gelecegini etkileyebilir.

Irkin kotii  ornekleri  sirf genetik  ¢esitliligi  korumak admna iiretimlerde
kullanilmamalidirlar. Istenen 6zelliklere sahip ve akrabaligi olan kopekler zaten
cesitliligi koruyacak ve irkin gelisimine katkida bulunacaktir. Yetistiriciler ideal
karakter, calisma kapasitesi ve fiziksel yapiya dayali irk standardina yonelik
iretimlere yogunlasmalidirlar. Irkla alakali saglik problemlerini iiretim
programlarindan uzak tutmalidirlar. Birden fazla genin kontrol ettigi ya da belirgin



bir kalitimsal bilgisi olmayan hastaliklar1 uzak tutmak i¢in nesile dayali bilgilerin
kullanilmasi biiyiik oranda kontrol saglayacaktir.

Kiiciik gen havuzuna sahip nadir irklarin genetik ¢esitliligi endise kaynagidir.
Kabul edilir gesitlilik ile ¢ok fazla sinirh gesitlilik arasindaki fark nedir? Safkan
populasyonlardaki genetik cesitlilige dair sikintilar homozigot gen c¢iftlerinin
saglig1 olumsuz etkileyen zararli ¢ekinik genleri sabitleyerek ortaya ¢ikarmasindan
kaynaklanmaktadir. Oliimciil cekinik genler dogum &ncesi hatta sonrasi gen
havuzunda biiylik zararlara neden olmaktadir. Kendilerini batinlarda az yavru
sayist ya da dogum sonrasi yiiksek Oliim oranlariyla gosterirler. Diger zararh

genler ise dogumu olmasa da ilerki yaslardaki bireylerin sagligini etkileyebilir.

Genetik cesitlikik eksikligi problemleri gen lokus diizeyinde ortaya ¢ikar. Aile ici
ciftlesmenin yavrulari sagliklarindan ettigine dair belirgin bir ylizdesi ya da diizeyi
yoktur. Bazi aile igi ¢iftlesmeye ugramis soylar nesiller boyunca giiclii bir sekilde
yola devam ederken digerleri bu beceriden yoksundur. Eger ¢esitlilik yoksa ama
homozigosite gene de zararli degilse (irk igin ¢esitli olmayan gen giftleri) irkin
saglhiginda bu olumsuz bir etki yaratmayacaktir. Bir irki irk standartlarina gore
safkan sekilde iiretecek ozellikler iste bu ¢esitli olmayan gen c¢iftleridir (non-
variable gene pairs). Genetik saglik problem, zararli bir alel frekans ve
homozigositede kendini gosterdiginde ortaya ¢ikmaktadir.

GENETIK KORUMA

Sinirli bir gen havuzuyla ilgili problem bazi irk derneklerinin tamam farkli irklarla
caprazlama yapmay1 savunmaya yonlendirmistir. Genetik koruma ve nadir irklar
lizerinde yapilan arastirmalar bu uygulamanin aslinda genetik g¢esitliligin
azalmasina neden oldugunu gostermistir. Bir irk i¢indeki tiim soylarin bu sekilde
caprazlanmasi aralarindaki farklar1 dolayisiyla bireyler arasindaki c¢esitliligi
ortadan kaldirmaktadir. Biiyiikbas tiretiminde yapilan bu uygulama cesitliligi
bliyiik Ol¢iide azalttig1 gibi kendine has nadir irklarin kaybina neden olmustur.
Saglikli soylar ya da kopek aile hatlarmin korunmasi ve yetistiricilerin uygun
gordiigii sekilde bu soylardan damizliklar1 kullanabilmeleri gen havuzunda ik

cesitliligini korumanim en iyi yoludur. Ideal kdpegi neyin olusturdugu yetistirciden



yetistiriciye degisiklik gosterdiginde damizlik se¢imleri irk ¢esitliligini muhafaza
edecektir.

Doberman Pincher ki biiyiik ve genetik olarak cestlilige sahiptir. Irk, bir
otozomanik kanama bozuklugu olan von Willibrands hastaligiyla problem
yasamaktadir. Bazi arastirmacilar irkin %60’a yakinin bu zararli gen acisindan
homozigot, geri kalanlarinin ise heterozigot oldugunu tahmin etmektedir. Bunda
dolay1i, vonWillibrands lokusunda bu irkta azalmis bir genetik cesitlilik sz
konusudur. Suan Dobermanlar i¢in bu hastaliga karsi genetik bir test artik
mecvuttur. Tastyict ve hasta kopekleri tespit edebilmekte ve tiretimde kullanilacak
kopeklerin zararli gen frekanslarmi seleksiyon araciligiyla azaltabilmektedirler.
Tastyicilart elimine ederek degil onlar1 saglikli bireylerle degistirmek suretiyle
genetik ¢esitlilik korunmaktadir.

Dalmagyalar purine metobolizmasimni kontrol eden yiiksek frekansta zararli
otozomal cekinik gene sahipler. Homozigot ¢ekinik kopekler idrar yolu tas ya da
kristal ve buna bagl olarak deri hastaliklarindan (Dalmagya Bronza Ddnme
Sendromu) miizdaripler. Bir ara irk dernegi ve AKC (Amerikan Kopek Kuliibii)
normal purine metabolizmasi genlerini irk havuzuna tekrar getirmek ig¢in bir kag
pointerla c¢aprazlama yapilmasini onayladilar. Program bir ka¢ nedenden terk
edildi; ancak iki normal purine metabolizmasi genine sahip Dalmagya sayisinin
caprazlamada kullanilan birkag¢ pointerin sayisindan ¢ok daha fazla oldugu kabul
edildi. Birkag Pointer’in Dalmagya gen havuzuna etkisi bu ¢aprazlama araciligiyla
irka getirilmesi planlanan birka¢c purine metobalizmasi geninden ¢ok daha ote ve

zararl olabilirdi.

OZETLERSEK

Ayni soy lizerinden, soy dist ya da aile i¢i ¢iftlesme yapma karar1 damizlik olarak
kullanilacak kopegin ve ailesinin 6zelliklerinin iyi bilinmesiyle alinmahdir. Aile
ici ciftlesme yavrularda anne ve babanin paylastigi iyi ve kotli genleri kolaylikla
tespit edebilir. Ortak atalar tizerinde hafif bir ayni soy hatti {izerinden iiretim
sonucu dogan yavrularin neye benzedigini bilmiyorsaniz dogacak yavrularinizi

bliyiikk bir riske atiyorsunuz demektir. Ciftlesmelerinizde, aile i¢i ciftlesme



katsayis1 sadece siz oOzellikle aymi soy hattim kullandigimiz ig¢in artis
gostermektedir.

Her nesil i¢in biiylik hedefler koymayim. Aksi takdirde, her hedef i¢in seleksiyon
baskiniz  zayiflayacaktir. Genetik olarak karmasik ya da baskin ozellikler,
dizeltilmeleri ya da sabitlenmeleri bir kag¢ nesil alibileceginden, uzun soluklu bir
iiretim programinin baglarinda ele alinmalidir. Ana baskin genlere ait 6zelliklerin
sabitlenmeleri daha yavas olacaktir. Bunun nedeni bir irkta bulunan heterozigot
bireylerin  (Aa) homozigot-baskin (AA) bireylerden ayrilmalari kolay
olmamasindandir. Istenen ¢ekinik 6zellikler tek bir nesilde diizeltilebilirler ¢iinkii
bu ozellikleri gosteren kopekler o ¢ekinik gen icin homozigottur. Birden fazla
ciftlesme ve nesilde istenen Ozellikleri veren damizliklar tercih edilmelidir. Bu
genetik baskinligin nedeni baskin (AA) ve ¢ekinik (aa) genlerinin homozigot

olusundandir.

Eger ayni soy iizerinden {iretim yaptiniz ve sonug¢larindan memnun olmadiysaniz
hemen daha az akraba bagka bir soyu kullanin. Bu soy dis1 etkisi yaratacak ve yeni
Ozellikler getirecektir. Zararli ¢ekinik genleri seyreltmek amaciyla sik sik
tekrarlanan soy dis1 ¢iftlestirme istenen hastalik kontrol metodu degildir. Cekinik
genler seyreltilemezler. Ya mevcutturlar ya da degildirler. Tasiyiclart bagka
hatlarla ciftlestirmek bu genlerin yayilmasinda katkida olacaklardir. Eger bir kopek
tastyiciysa ya da secere analizi araciligiyla yiiksek tasiyict oldugu anlasilabiliyorsa
o kopek iiretim programindan ¢ikarilip yerine saglikli bireyler getirilebilir. O
yavrular Uretilmeli ve zararli genden kurtulma umuduyla onlarin saglikli yavrular
tiretimde kullanilmaya devam edilmelidir.

Kendi iiretim programinizi olusturmak zor ama ddiillendirici bir calismadir. Ureme
programlar1 ¢esitlerini anlayarak daha iyi bir kopek tretmedeki amaglariniza

ulasabilirisniz.
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